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En los úlZmos años, diversos historiadores han 
venido llamando la atención sobre la necesidad 
de tomar en consideración los hallazgos de la 
paleogenómica para revisar la historia de las 
enfermedades transmisibles. Algunas de las 
propuestas más contundentes han sido las de la 
historiadora norteamericana Monica Green, que 
ha urgido a reescribir la historia de la peste. Sin 
embargo, hay controversias entre los que 
propugnan la paleogenómica como el elemento 
que ha de guiar el estudio de las enfermedades 
infecciosas en el pasado y aquellos que ven con 
cautela estas propuestas y consideran que 
estudiar el impacto de tales padecimientos en 
una población es mucho más complejo que hallar 
trazas de un microrganismo que pudiera haber 
ejercido de agente causal de epidemias y 
pandemias. En algunos casos, se ha llegado a la 
descalificación mutua entre parZdarios de una y 
otra posición, sin ningún Zpo de reflexión y 
debate en profundidad. En este contexto, resulta 

parZcularmente de interés que en 2022 se haya concedido el Premio Nobel de Medicina y Fisiología 
al biólogo sueco Svante Pääbo por sus contribuciones al estudio de la evolución humana y a la 
secuenciación del genoma de especies exZntas, muy en parZcular de los neandertales. El galardón 
parece haber dado alas a quiénes se manifiestan abiertamente parZdarios de la función clave del 
laboratorio en el estudio del pasado. 
 
Ante esta situación pensamos que es oportuno debaZr sobre este escenario historiográfico cada vez 
más complejo. Por ello, el InsZtuto Interuniversitario López Piñero de Estudios Históricos y Sociales, 
sobre ciencia, tecnología, medicina y medio ambiente y la Sociedad Española de Historia de la 
Medicina organizan esta mesa redonda en la que parZcipan Jon Arrizabalaga Valbuena, historiador 
de la medicina experto en el estudio de las enfermedades transmisibles, y Toni de Dios, experto en 
paleogenómica. A través del diálogo entre ellos y con el público parZcipante esperamos aportar más 



reflexiones y variables para valorar las aportaciones de la paleogenómica a las tradicionales fuentes 
de estudio para las enfermedades pretéritas. 
 
Ponentes:  

Jon Arrizabalaga Valbuena (MD, 1979; PhD, 1983) es Profesor de Investigación 
del CSIC, adscrito a la línea de investigación “Cultura médica y científica: 
prácticas, espacios, objetos e intercambios” de la Institución Milà i Fontanals de 
Investigación en Humanidades (IMF-CSIC, Barcelona). Entre sus diversas líneas 
de investigación se cuentan la historia e historiografía de las enfermedades: 
epidemias, ETS, enfermedades mentales y (re)emergentes. Entre sus 
publicaciones más recientes sobre esta temática: La identidad de la peste en la 

Europa del Antiguo Régimen. En: Flocel Sabaté (ed.), L’assistència a l’Edat Mitjana, Lleida, Pagès 
Editors, 2017, pp. 169-181; Pestis manufacta: plague, poisons and fear in mid-fourteenth-century 
Europe. En: Ole Grell, Andrew Cunningham y Jon Arrizabalaga (eds.), &apos;It all depends on the 
dose&apos;. Poisons and Medicines in European History, Londres, Routledge, 2018, pp. 62-
80; Epidemics and epidemiology in the western medical tradition: past, present, future. En: 
Bernardino Fantini (ed.), Épidémies et sociétés, passé, présent et futur, Pisa, Edizioni ETS, 2018, pp. 
11-22; El desafío de las enfermedades (re)emergentes, los límites de la respuesta biomédica y el 
nuevo paradigma de salud global, História Ciência Saúde-Manguinhos, 28(1), 2021: 255-281; 
Infectious Diseases in Historical Perspective: French Pox Versus Venereal Syphilis, On_Culture: The 
Open Journal for the Study of Culture 11, 2021; Hospital care of venereal disease patients in 
Mediterranean Europe, 1495-1700. En: Yann Ardagna y Benoît Pouget (eds.), La syphilis. Itinéraires 
croisés en Méditerranée et au-delà, XVIe-XXIe. Aix-Marseille Université, Presses Universitaires de 
Provence, 2021, pp. 277-293.  Además, viene colaborando asiduamente como docente en másteres 
interuniversitarios de historia de la ciencia, antropología médica y salud global. 
 

 Toni de Dios MarQnez (PhD 2021) es un invesZgador postdoctoral en el 
InsZtute of Genomics de la Universidad de Tartu (GI – UT), donde sus principales 
líneas de invesZgación son la genómica de patógenos anZguos y la genómica 
del microbioma oral de humanos anZguos en el contexto de la dieta y la 
enfermedad. En relación con la genómica de patógenos, sus áreas de interés 
son la malaria en Europa, publicando el primer genoma nuclear de P. 
falciparum europeo (De-Dios et al. 2019), parZcipando en el estudio del 

primer P. vivax europeo (Van Dorp et al. 2020), así como en el estudio de los efectos selecZvos de la 
malaria en europeos anZguos (Gelabert et al. 2017). Por otra parte, también ha trabajado en los 
efectos de la peste en poblaciones humanas (Gopalakrishnan et al. 2022), así como la búsqueda 
de Y.pesTs en yacimientos arqueológicos catalanes (Ferrando-Bernal et al. 2020; de-Dios et al. 2021). 
de-Dios T, Carrión P, Olalde I, Llovera Nadal L, Lizano E, Pàmies D, Marques-Bonet T, Balloux F, van 
Dorp L and Lalueza-Fox C. (2021). Salmonella enterica from a soldier from the 1652 siege of Barcelona 
(Spain) supports historical transatlanZc epidemic contacts. iScience 24, 103021. 
10.1016/j.isci.2021.103021; De-Dios T, van Dorp L, Gelabert P, Carøe C, Sandoval-Velasco M, Fregel 
R, Escosa R, Aranda C, Huijben S, Balloux F et al. (2019). GeneZc affiniZes of an eradicated european 
plasmodium falciparum strain. Microb Genomics. doi: 10.1099/mgen.0.000289; Ferrando-Bernal M, 
Morcillo-Suarez C, de-Dios T, Gelabert P, Civit S, Díaz-Carvajal A, Ollich-Castanyer I, Allentow ME, 
Valverde S and Lalueza-Fox C. (2020). Mapping co-ancestry connecZons between the genome of a 
Medieval individual and modern Europeans. Sci Rep 10, 6843. 10.1038/s41598-020-64007-2; 
Gelabert P, Olalde I, De-Dios T, Civit S and Lalueza-Fox C. (2017). Malaria was a weak selecZve force 
in ancient Europeans. Sci Rep 7, 1377. 10.1038/s41598-017-01534-5; Gopalakrishnan S, 
Ebenesersdóxr SS, Lundstrøm IKC, Turner-Walker G, Moore KHS, Luisi P, Margaryan A, MarZn MD, 
Ellegaard MR, Magnússon Ó et al. (2022). The populaZon genomic legacy of the second plague 
pandemic. Curr Biol 32, 4743-4751.e6. 10.1016/j.cub.2022.09.023; Van Dorp L, Gelabert P, Rieux A, 
De Manuel M, De-Dios T, Gopalakrishnan S, Carøe C, Sandoval-Velasco M, Fregel R, Olalde I et al. 
(2020). Plasmodium vivax Malaria Viewed through the Lens of an Eradicated European Strain. Mol 
Biol Evol 37, 773–785. 10.1093/molbev/msz264 


