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Actualmente, segun los ponentes, existen unos pocos cientos de
estructuras de criomicroscopia electronica (cryoEM) a resolucion atémica, de
fibrillas amiloides derivadas de pacientes y generadas en laboratorio, o que es
comparable a la situacion en la que se encontraba el campo de la estructura de
proteinas globulares a mediados de la década de 1980, cuando se estaban
estableciendo las primeras reglas de la arquitectura de proteinas. Rousseau y
Schymkowitz explican que se ha empleado una combinacion de técnicas
computacionales y biofisicas para analizar la forma en que se estabilizan las
estructuras amiloides y se propone un modelo de polimorfismo de armazén,
donde las regiones propensas a la agregacion (APR) en el nucleo amiloide,
actlan como puntos de anclaje sobre los que el resto de la estructura esta
suspendida. Segun los cientificos, las estructuras amiloides pueden
ensamblarse en diferentes disposiciones de las APR, denominadas polimorfos,
y estos tienen energias libres similares. Como resultado de ello, pequefios
cambios en las condiciones o0 en los interactores heterotipicos pueden afectar
los polimorfos formados. En este sentido, este modelo puede ayudar a explicar
caracteristicas clave de las patologias de deposicién amiloide.
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