én de notas de

s Derechos: Acceder,

a de datos a terceros palse

acion de la UMH a efectos de comunicac

ey. No se prevé transferenc

as del Servicio de comunic.

salvo por Ministerio de la

oteccidn de Datos: dpd@umh.es, Finalidad: Ejercicio de las funciones propi
a terceros

delegada de Pr

2| RGPD. Cesiones /transferencias internacionales: No cedemos tus datos

nformacién
cion: www.umh.es

orma

versidad Miguel Hernandez de Elche. Secretaria Gener:
explica en la informacion adicional. Mas i

ratamiento necesario pa

rectificar y suprimir tus datos personales, asi como otros derechos, ¢

Informacién basica sobre la proteccién de sus datos: Responsable: Uniy
egitimacion:

UNIVERSITAS
Miguel Herndndez

Mas informacion:

Segun los organizadores, la transcripcion se ha explicado de forma clasica como
una reaccion de tres pasos de la ARN polimerasa Il (RNAPII): iniciacion,
elongacion y terminacion, regulados principalmente por la intervencién de
factores de transcripcion. Aunque la iniciacion y la elongacion han recibido mayor
atencion, la terminacién esta emergiendo como una etapa reguladora clave que
controla el destino de la transcripcion e influye en el estado de la cromatina. El
estudio de los mecanismos de represion transcripcional que conducen al
silenciamiento génico mediados por el complejo represor Polycomb Repressor
Complex 2 (PRC2) del gen FLOWERING LOCUS C (FLC) en Arabidopsis
thaliana, reveld el papel central en este proceso de factores genéricos asociados
a la transcripcion y de modificacién de la cromatina. En términos generales, estos
factores propician la terminacion temprana tanto de FLC como de COOLAIR, un
ARN largo no codificante que se transcribe en direcciéon opuesta a FLC. No
obstante, persistia la confusion respecto a como la terminacion temprana
modifica el entorno de la cromatina. Mediante la realizacién de experimentos de
inmunoprecipitacion seguida de espectrometria de masas, secuenciacion de
ARNm 3', plaNET-seq, chRNA-gPCR y ChIP-gPCR, se hemos demostrado que
APRF1, un homologo del componente del modulo fosfatasa CPF Swd2/WDRS82,
forma un modulo fosfatasa tipo CPF con LD (Ref2/PNUTS) y TOPP4 (Gic7/PP1)
que promueve la terminacién transcripcional. Las actividades de procesamiento
de ARN dependientes de APRF1 funcionan en la misma ruta co-transcripcional
que FLD, proporcionando asi el marco para entender como el procesamiento de
ARN vy la remodelacién de la cromatina funcionan se acoplan para controlar la
transcripcion de FLC. Este entorno de cromatina refuerza la eleccion de la
terminacion proximal y proporciona la retroalimentacion molecular necesaria
para mantener de forma estable un estado de transcripcion bajo.
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